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㈜이바이오젠은 “BioResearch & Healthcare Creator” 라는 회사 비전을 가지고 HealthCare 

관련 제품소재를 연구개발하고 있으며 바이오 및 생명공학 연구자들이 우수한 연구성과를 얻을 수 

있도록 실험 분석 서비스를 수행하고 있습니다.
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NEXT  
GENERATION  
SEQUENCING 

Next Generation Sequencing(NGS)은 하나의 유전체를 수 많은 조각으로 분해하여 대량의 유전체의 염기 

서열 정보를 빠르게 얻는 방법(massively parallel sequencing)으로 기존의 Sanger sequencing에 비해 

단시간 저비용으로 유전자 정보를 분석할 수 있습니다. RNA sequencing을 통해 mRNA gene expression 

뿐만 아니라 새로운 RNA variant, splice site를 발견할 수 있으며, epigenetic sequencing을 통해 

DNA methylation, DNA-protein interaction 정보를 확인할 수 있습니다. NGS 테크놀로지는 cancer, 

microbiology, agrigenomics, complex disease 등 다양한 연구 분야에서 이용되고 있으며, 앞으로 

생명공학 및 의학기술의 발달에 크게 기여할 것으로 기대됩니다.

Service
Next Generation Sequencing 

Microarray

PCR-Array

Antibody Array 

Transcription Reporter Array

Cell Culture & RNA Preparation



54

Total RNA-Seq / mRNA-Seq
Genome Sequencing이 완료된 생물종을 대상으로 RNA를 분리하여 NGS 기술을 통해 전사체 

(transcriptome) 분석을 수행해 드립니다. mRNA expression profiling 분석 이외에도 lncRNA, 

isoform, INDEL/SNP, alternative splicing event, gene fusion 등 다양한 분석을 지원합니다.

Service Info.

Total RNA-Seq mRNA-Seq

Sample Requirement >2ug total RNA++ >2ug total RNA++

Library Method
rRNA Depletion + NEB Ultra II Directional 
RNA Library Prep Kit

Poly(A) RNA Selection + NEB Ultra II 
Directional RNA Library Prep Kit

NGS Run Format
HiSeq 2500/HiSeq X-10/NovaSeq 6000, 
PE100(Paired End 100bp) 

HiSeq 2500/HiSeq X-10/NovaSeq 6000, 
PE100(Paired End 100bp) 

Data Yield > 6Gb/sample > 4Gb/sample

Turnaround Time RNA QC 통과 후 4주 정도 소요 RNA QC 통과 후 4주 정도 소요

Sample Type Tissue, cell, whole blood(Paxgene), plant, fungi etc.

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다.

Data Analysis (11~12 page 참조)

Basic Analysis Optional Analysis

LncRNA 
expression

mRNA 
expression

Isoform 
expression

INDEL/SNP 
Analysis

Novel 
transcript Gene fusion Splicing 

variant
Exon 

profiling

Total RNA-Seq O O O O O O O O

mRNA-Seq O O O O O O O

mRNA expression profiling 분석 이외에도 lncRNA, isoform, INDEL/SNP, Alternative Splicing Event, Gene fusion 등 다양한 분석을 

지원합니다. 

Condition Beads

Deplete rRNA

Purification
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5’ 3’
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Magnetic 
Bead

Magnetic 
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Magnetic 
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Magnetic Magnetic 

5’

POLY(A) SELECTION

Aliquot and Wash Beads

Denature RNA

Hybridize poly(A) RNA

Total RNA
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Total RNA-Seq

mRNA-Seq
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Note: Compatible wth dual barcodes as well.

Library Construction Workflow

Total RNA / mRNA-Seq Service Process

RNA QC Library Prep. NGS Data Analysis Report

Next Generation Sequencing

Bacteria RNA-Seq
Bacteria RNA-Seq은 total RNA에서 rRNA만을 효율적으로 제거하는 것이 Data quality에 중요한 

요소로 작용하고 있습니다. 이바이오젠에서는 박테리아의 rRNA에 single-stranded DNA probes를 

binding시켜 효과적으로 hybridized rRNA를 제거한 후, 박테리아 mRNA만을 분리하여 NGS 기술을 

통해 전사체(transcriptome) 분석을 수행해 드립니다.

Service Info.

Sample Requirement >2ug total RNA++

Library Method rRNA Depletion + NEB Ultra II Directional RNA Library Prep Kit

NGS Run Format HiSeq 2500/HiSeq X-10/NovaSeq 6000, PE100(Paired End 100bp)

Data Yield ~2Gb (Data yield is varied depending on the species)

Turnaround Time RNA QC 통과 후 4주 정도 소요

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다.

Data Analysis (11~12 page 참조)

ExDEGA Report(mRNA expression), GO, Pathway, Clustering, Network, GSEA, Data Mining 등의 다양한 분석을 지원해 드립니다. 

Next Generation Sequencing
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Note: Compatible wth dual barcodes as well.

Total RNA

rRNA

Binding of ssDNA Probes

rRNA Degradation

rRNA-depleted RNA

Probe Degradation

Library Construction Workflow

Bacteria RNA-Seq Service Process

RNA QC Library Prep. NGS Data Analysis Report
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Ion AmpliSeq Transcriptome
Human, mouse 샘플을 대상으로 RNA를 분리하여 Ion AmpliSeq RNA 기술을 적용한 NGS을 

수행하고 유전자 발현 분석을 수행해 드립니다. 잘 알려진 유전자들의 발현 정도를 보다 정확하게 분석해 

드립니다.

Service Info.

Sample Requirement >10ng total RNA++

Library Method Ion AmpliSeq RNA Library Kit

NGS Run Format Ion S5 System

Data Yield >7M read/sample

Number of Genes
Human : 20,802 RefSeq genes 
Mouse : 20,767 RefSeq genes + 3,163 XM and XR genes

Turnaround Time RNA QC 통과 후 3주 정도 소요

Sample Type Tissue, cell, whole blood(Paxgene), FFPE, sorted cell, etc.

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다 

Data Analysis (11~12 page 참조)

ExDEGA Report(mRNA expression), GO, Pathway, Clustering, Network, GSEA, Data Mining 등의 다양한 분석을 지원해 드립니다.

Next Generation Sequencing

Reverse transcribe

RNA

DNA or cDNA

Amplify targets

Partially digest amplicons

P1

P1
XBarcode Adapters Ligate adapters

Barcoded library

X

Equalize or quantify libraries

Combine libraries (optional)

Primer pairs

Isolate and quantify RNA

Direct FFPE DNA, or
Isolate and quantify DNA

Amplicons

Library Construction WorkflowIon AmpliSeq  

Service Process

RNA QC

Library Prep.

NGS

Data Analysis

Report

QuantSeq 3’ mRNA-Seq
Poly(A)가 존재하는 생물종을 대상으로 RNA를 분리하여 3’ UTR 부분을 짧게 시퀀싱을 수행하고 

유전자 발현 분석을 수행해 드립니다. mRNA expression profiling 분석만을 요구할 시 매우 저렴하게 

고품질의 데이터를 제공해 드립니다.

Service Info.

Sample Requirement >10ng total RNA++

Library Method QuantSeq 3' mRNA-Seq Library Prep Kit FWD

NGS Run Format NextSeq 500/NextSeq 550, SE75(Single End 75bp)

Data Yield >10M read/sample

Turnaround Time RNA QC 통과 후 3주 정도 소요

Sample Type Tissue, cell, whole blood(Paxgene), plant, fungi, FFPE, sorted cell, etc.

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다

Data Analysis (11~12 page 참조)

ExDEGA Report(mRNA expression), GO, Pathway, Clustering, Network, GSEA, Data Mining 등의 다양한 분석을 지원해 드립니다. 

LIBRARY GENERATION

LIBRARY AMPLIFICATION

Reverse Transcription
(oligodT priming)

 

RNA Removal

Purification

PCR

Purification

 Poly(A) RNA

Removal of RNA template 

Random priming

cDNA library with adapters for Illumina  sequencing

 

5’

5’

5’

3’
3’

3’
3’

5’
3’

3’

Tagged cDNA library

Double-stranded cDNA library

i7 index

(AAAAAAAA)

(AAAAAAAA)

(TTTTTTTTT)

5’

Second Strand
Synthesis

 NBAAAAA.....AAAAAA

 

i7 
index

SEQUENCING - Read orientation for QuantSeq FWD HT

Index 1 (i7) 
Sequencing 

Primer

Read 2 Read 2 
Sequencing Primer

Read 1 
Sequencing 

Primer Read 1 

(not recommended)

5’

i5 index (optional)

(optional)
i5 

indexIndex 2 (i5) 
Sequencing 

Primer

Library Construction WorkflowQuantSeq 3’ mRNA-Seq 

Service Process

RNA QC

Library Prep.

NGS

Data Analysis

Report

Next Generation Sequencing
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ChIP-Seq(Chromatin Profiling)

DNA와 조절단백질과의 상호작용을 분석하고 후생유전학 연구를 위해 매우 유용한 ChIP-Seq 

서비스를 제공해 드립니다. 오랜 기간의 실험 노하우와 분석기법을 통해 연구자가 필요로 하는 데이터를 

제공해 드립니다.

Service Info.

Sample Requirement >20ul IP-DNA, >2ug gDNA++

Library Method NEB Ultra DNA Library kit

NGS Run Format NextSeq 500/NextSeq 550, SE75(Single End 75bp)

Data Yield >20M read/sample

Turnaround Time DNA QC 통과 후 4주 정도 소요

Sample Type IP-DNA, gDNA(Input DNA 실험시)

++ Immuno Precipitation은 고객이 직접 해서 IP-DNA를 제공해 주셔야 합니다.

Data Analysis (11~12 page 참조)

ExDEGA Report, Peak Annotation, Peak Comparison, Motif Discovery, IGV, BedGraph, Data Mining 등의 다양한 분석을 지원해 

드립니다.

Next Generation Sequencing

PCR Enrichment
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AdaptorP7 Primer

USER Enzyme

U T

Clean Up/Size Selection

5´ 3´

5´3´
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3´
U A

T
3´

5´
UA

T

USER

Adaptor Ligation with optional NEBNext Adaptor

Clean Up

U Excision

Fragmented DNA input

End Repair, 5´ Phosphorylation and dA-Tailing
5´

3´
3´

5´

5´
3´

3´
5´

5´
3´ 5´

A
A

A
A

A
3´A

5´
3´

3´
5´

5´
3´

3´
5´

5´
3´ 5´

3´

Library Construction WorkflowChIP-Seq  

Service Process

DNA QC

Library Prep.

NGS

Data Analysis

Report

Small RNA-Seq
세포, 조직, exosome, body fluid 등에 존재하는 microRNA, piRNA와 같은 small size의 RNA의 

양을 NGS 시퀀싱을 통해 분석하고 해당 데이터베이스 기반으로 target gene 분석 및 다양한 데이터 

분석을 수행합니다.

Service Info.

Sample Requirement >2ug total RNA(Tissue, Cell), >10ng RNA(Exosome, Bodyfluid)++

Library Method NEBNext Multiplex Small RNA Library Prep Kit

NGS Run Format NextSeq 500/NextSeq 550, SE75(Single End 75bp)

Data Yield >20M read/sample

Turnaround Time RNA QC 통과 후 4주 정도 소요

Sample Type Tissue, cell, whole blood(Paxgene), serum, plasma, urine, exosome, etc.

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다

Data Analysis (11~12 page 참조)

ExDEGA Report(miRNA expression), piRNA profiling, Target Gene, GO, Pathway, Clustering, Network, GSEA, Data Mining 등의 

다양한 분석을 지원해 드립니다. 

Next Generation Sequencing

Primer Hybridization

5´ Adaptor Ligation

PCR Enrichment

Clean Up and Size Selection

RNA DNAApp

3´ Adaptor 5´ Adaptor 
Barcode (BC)
RT Primer

P7 PrimerP5 Primer

First Strand cDNA Synthesis
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5´ 3´ 5´ 3´
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´ 3´
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3´ 5´ 3´
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Library Construction WorkflowSmall RNA-Seq  

Service Process

RNA QC

Library Prep.

NGS

Data Analysis

Report
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MBD-Seq(DNA Methylation) NGS Data Analysis
Differentially Expressed Gene 분석 (ExDEGA) Pathway 분석 (KEGG)

Clustering 분석 (MeV) Gene Set Enrichment Analysis (GSEA) 

Integrative Genomics Viewer (IGV) Functional Annotation 분석 (DAVID)

Service Info.

Sample Requirement >2ug gDNA++

Library Method NEB Methylated DNA Enrichment Kit + NEB Ultra DNA Library Kit

NGS Run Format NextSeq 500/NextSeq 550, SE75(Single End 75bp)

Data Yield >20M read/sample

Turnaround Time DNA QC 통과 후 4주 정도 소요

Sample Type gDNA

++ gDNA Prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다.

PCR Enrichment
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AdaptorP7 Primer

USER Enzyme

U T

Clean Up/Size Selection

5´ 3´

5´3´

5´

3´
U A

T
3´

5´
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T

USER

Adaptor Ligation with optional NEBNext Adaptor

Clean Up
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Fragmented DNA input

End Repair, 5 ´ Phosphorylation and dA-Tailing

5´
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3´ 5´

A
A

A
A

A
3´A

5´
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3´
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5´
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MBD

Fc Fragment

Protein A

Hydrophilic 
Magnetic 
Bead

65°C

Fragmented 
Genomic DNA 
containing 
Methyl CpG

Capture Methyl 
CpG DNA

Elute Enriched 
Methyl CpG DNA

Analyze DNA by Bisulfite Conversion, 
MSP PCR, PCR/qPCR, Sequencing, 
RE Enzymes or other assays

Methylated DNA Enrichment & Library Construction Workflow

Data Analysis (11~12 page 참조)

Peak Annotation, Motif Discovery, IGV, BedGraph, Data Mining 등의 다양한 분석을 지원해 드립니다. 

Next Generation Sequencing Next Generation Sequencing

DNA Methylation 연구를 위해 methyl-CpG-binding domain(MBD) 단백질을 이용하여 methyl 

DNA를 캡처하고 NGS를 수행합니다. 오랜 기간의 실험 노하우와 분석기법을 통해 연구자가 필요로 

하는 데이터를 제공해 드립니다.

11

MBD-Seq Service Process

DNA QC Library Prep. NGS Data Analysis Report

Gene Ontology 분석 (QuickGO) Protein-Protein Interaction 분석 (String)



NGS Data Analysis
Alternative Splicing Event 분석 (MISO) miRNA Target Gene Network (CyTargetLinker)

miRNA Target Gene 분석 (miRWalk) Motif Discovery

GO Network 분석 (ClueGO) Peak Annotation

Principal Component Analysis (PCA) miRNA pathway 분석 (DIANA-mirPath)

Microarray는 하나의 array chip에 서로 다른 DNA 분자(probe)들을 고밀도로 집적 시켜, 수천 개의 유전자 

발현 정도를 한번에 파악할 수 있는 실험 방법입니다. Array chip에 부착된 probe와 형광 표지 된 시료의 

DNA 또는 RNA의 상보적 결합 과정(hybridization)에서 나타나는 형광 강도를 측정합니다. 인간, 동물, 식물, 

미생물의 genomics, transcriptomics와 같은 연구 분야에서 효과적으로 사용되고 있으며, 기초학문뿐만 

아니라 다양한 바이오테크놀로지 산업분야에서 이용되고 있습니다.

Next Generation Sequencing

12

MICROARRAY
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Affymetrix Microarray Agilent Microarray
Gene 2.0 ST Array는 30,000개 이상의 mRNA와 11,000개 이상의 lncRNA 발현 데이터를 통해 

whole-transcriptome expression profiling을 확인 하실 수 있습니다.

miRNA 4.0 Array는 miRBase Release 20에서 제공하는 모든 pre-mature와 mature miRNA를 

포함하고 있으며, 군집 된 miRNA 정보뿐만 아니라 miRNA의 target gene 정보까지 예측 및 검증 할 

수 있습니다. 동일한 array를 사용하여 모든 종에 대한 miRNA도 분석 가능합니다.

Gene Expression microarray를 이용하여 30여종의 whole transcriptome gene expression을 

확인할 수 있으며, Comparative Genomic Hybridization(CGH) + Single Nucleotide 

Polymorphism(SNP) microarray를 통해 두 유전체간의 unbalanced chromosomal 

abnormalities를 비교할 수 있습니다. miRNA microarray는 Agilent만의 고유 probe design 

기술을 통해 mature miRNA sequence 및 size를 확인하는데 최적화 되어 있습니다.

Service Info.

GeneChip Gene 2.0 ST Array GeneChip miRNA 4.0 Array

Species Human, mouse, rat, and others 206 organisms

Array Format Array cartridge Array cartridge

Application mRNA / lncRNA
Pre-mature miRNA / mature miRNA / 
snoRNA

Probe Length 25 mer(multiple probes/transcript) 25 mer(multiple probes/transcript)

Assay 1 color labeling 1 color labeling

Input RNA > 2ug total RNA++ > 2ug total RNA++

Turnaround Time RNA QC 통과 후 2주 정도 소요 RNA QC 통과 후 2주 정도 소요

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다.

Service Info.

SurePrint Gene Expression Array SurePrint miRNA Array

Species Human, mouse, rat, and others Human, mouse, rat

Array Format 4 x 44 K / 8 x 60 K 8 x 60 K

Application mRNA / LncRNA Mature miRNA

Probe Length 60 mer(one probe/transcript) 40~60 mer

Assay 1 color / 2 color labeling 1 color labeling

Input RNA > 2ug total RNA++ > 2ug total RNA++

Turnaround Time RNA QC 통과 후 2주 정도 소요 RNA QC 통과 후 2주 정도 소요

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다.

Data Analysis (17 page 참조)

ExDEGA Report (expression profiling), GO, Pathway, Clustering, Network, GSEA, Data Mining 등의 다양한 분석을 지원해 드립니다. 

Data Analysis (17 page 참조)

ExDEGA Report (expression profiling), GO, Pathway, Clustering, Network, GSEA, Data Mining 등의 다양한 분석을 지원해 

드립니다. 

Microarray Microarray
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Service Process

RNA QC
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Scanning

Data Analysis
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ArrayStar Microarray
RNA biology 분야에서 non-coding RNA를 전문적으로 분석하는 Arraystar Inc.에서 human, 

mouse, rat을 대상으로 microarray 기술을 통해 lncRNA, circRNA, piRNA expression profiling을 

수행해 드립니다.

Data Analysis (18 page 참조)

Gene expression, GO, Pathway, Clustering, Network, GSEA, Data Mining 등의 다양한 분석을 지원해 드립니다. 

IncRNA lacking poly(A) tail
or degraded mRNA

Reverse transcription to cDNA

NNNNNN NNNNNN
AAAAAA

AAAAAA

TTTTTT

T7

T7

T7 T7

mRNA or lncRNA with poly(A) tail

LncRNA CircRNA
Total RNAs

RNA quality control
RNase R treatment

Linear RNAs

Degradation

Circular RNAs

RNA labeling

Random primer

cRNACy3

Array hybridization
Array scanning

Array hybridization
Array scanning

Random priming

2ndstrand cDNA synthesis

In vitro transcription by T7 polymerase
Cy3-UTP substrate

Cy3 labeled cRNA

Random priming Oligo(dT) priming

Cy3 Cy3 Cy3Cy3

LncRNA / circRNA / piRNA Microarray Workflow

Service Info.

Species Human, mouse, rat

Array Format 4 x 44 K / 8 x 15 K / 8 x 60 K

Application LncRNA / circRNA / piRNA profiling

Probe Length 60 nt

Assay 1 color labeling

Sample Requirement > 2ug total RNA++

Turnaround Time RNA QC 통과 후 4주 정도 소요 (미국 내 ArrayStar 본사에서 실험 및 분석 진행)

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다.

Microarray Data Analysis
Differentially Expressed Gene 분석 (ExDEGA) Functional Annotation 분석 (DAVID)

Pathway 분석 (KEGG) GO Network 분석 (ClueGO)

Clustering 분석 (MeV) Gene Set Enrichment Analysis (GSEA) 

Microarray Microarray
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ArrayStar Microarray Service Process

ReportData AnalysisHybridization, 
Scanning

Fluorescence LabelingRNA QC

Gene Ontology 분석 (QuickGO) Protein-Protein Interaction 분석 (String)



ArrayStar Microarray Data Analysis

GO Biological Process Box Plot

Scatter Plot Volcano Plot Heatmap

PCR-Array는 특정 DNA 분자가 증폭되는 과정을 정량적으로 관찰 할 수 있는 real-time PCR 분석 방법과, 

여러 개의 유전자 발현을 한번에 확인 할 수 있는 microarray 분석 방법이 결합된 실험 방법입니다. 한번의 

실험으로 특정 signaling pathway나 biological process에 관련된 84종류의 유전자를 정량적으로 

profiling 하실 수 있습니다.

Microarray
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PCR-ARRAY

Differentially Expressed Gene 분석 GO Enrichment Analysis
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Qiagen PCR-Array 
Qiagen사에서 판매하는 패널을 사용하여, 84개의 mRNA, lncRNA, miRNA 발현을 동시에 real-time 

PCR로 profiling 및 분석을 수행해 드립니다. 170개 이상의 pathway나 disease에 관련된 패널이 

있으며, screening 목적뿐만 아니라 RNA-Seq 또는 microarray 실험의 validation으로도 이용할 수 

있습니다.

Service Info.

Application mRNA / lncRNA / miRNA

Species Human, mouse, rat and others

Sample Requirement > 2ug total RNA++

qRT-PCR Method Intercalating; SYBR Green 사용

Turnaround Time RNA QC 통과 후 2주 정도 소요(키트 준비기간 2~3주 별도)

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다.

Qiagen PCR-Array Service Process

ReportData AnalysisqRT-PCR, 
Summarization

cDNA SynthesisRNA QC

Product List

mRNA PCR-Array

•Aging

•Allergy and Asthma

•Alzheimers Disease

•Amino Acid Metabolism

•AMPK Signaling

•Angiogenesis

•Apoptosis

•Autophagy

•Breast Cancer

•Cancer PathwayFinder

•Cardiovascular Disease

•Cell Cycle

•Cell Death PathwayFinder

•Cell Motility

•Cell Surface Markers

•Cellular Stress Responses

•Chemokines and Receptors

•Cytokines and Chemokines

•Diabetes

•DNA Damage Signaling Pathway

•Dopamine and Serotonin Pathway

•Drug Metabolism

LncRNA PCR-Array

•Human IncFinder

•Human Cancer PathwayFinder

•Human Cell Development & Differentiation

•Human Inflammation & Autoimmunity

•Mouse IncFinder

•Mouse Cancer PathwayFinder

•Mouse Cell Development & Differentiation

•Mouse Inflammation & Autoimmunity

miRNA PCR-Array

•Complete miRNome

•miFinder

•Brain Cancer

•Breast Cancer

•Cancer PathwayFinder

•Cell Differentiation & Development

•Immunopathology Human, mouse, rat

•Inflammatory Response & Autoimmunity

•Neurological Development & Disease

•Ovarian Cancer

•Serum & Plasma

•Others

•Embryonic Stem Cells

•Endothelial Cell Biology

•Epigenetic Chromatin Modification 

•Enzymes

•Fatty Acid Metabolism

•Fatty Liver

•Female Infertility

•Glucose Metabolism

•Growth Factors

•Heat Shock Proteins and Chaperones

•HIV Host Response

•Hypertension

•Hypoxia Signaling Pathway

•Immunotoxicity

•Inflammatory Cytokines and Receptors

•Innate and Adaptive Immune Responses

•Insulin Resistance

•Interferons and Receptors

•Liver Cancer

•Lung Cancer

•Male Infertility

•Others

Qiagen PCR-Array Workflow

1 sample per plate = 96 qPCR assays per sample

Convert total RNA to cDNA

Add cDNA to RT² SYBR Green qPCR Mastermix
Aliquout mixture across RT² Profile PCR Array

Run using qPCR instrument

Run in your real-time
PCR instrument

01 02 03 04 05 06 07 08 09 10 11 12

13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24

25 26 27 28 29 30 31 32 33 34 35 36

37 38 39 40 41 42 43 44 45 46 47 48

49 50 51 52 53 54 55 56 57 58 59 60

61 62 63 64 65 66 67 68 69 70 71 72

73 74 75 76 77 78 79 80 81 82 83 84

HK1 HK2 HK3 HK4 HK5 GDC RTC RTC RTC PPC PPC PPC 

A

B

C

D

E

F

G

H

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

Scatter Plot Fold Change

Differentially Expressed Gene Heatmap

Data Analysis
Gene expression, Volcano Plot, Scatter Plot, Clustering, Fold Change 등 다양한 분석을 지원해 드립니다.

PCR-Array
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ArrayStar PCR-Array
Arraystar Inc.에서 human, mouse를 대상으로 long & small non-coding RNA의 발현 분석을 

수행해드립니다. 하나의 PCR 패널을 이용하여 lncRNA, tRNA, tRF&tiRNA, snoRNA를 screening할 

수 있으며, 이를 통해 non-coding RNA의 biological function을 이해하고 다양한 disease와의 

관계성을 확인할 수 있습니다.

tRNA / tRF&tiRNA

RNA

cDNA

PCR Amplification

SYBR Green Detection Ni products !
tRF&tiRNA

tRF&tiRNA

5´ and 3´ adaptor ligation
Reverse transcription

tRNA

tRNA

5´ adaptor5´ adaptor 3´ adaptor3´ adaptor

5´ 3´ tRF&tiRNAsnoRNA

tiRNAs
pre-/mature tRNAs

tRFs

LncRNA 5´ 3´

C/D box sno RNAs H/ACA box sno RNAs

ArrayStar PCR-Array Workflow

Service Info.

Application LncRNA / tRNA / tRF&tiRNA / snoRNA

Species Human, mouse

Sample Requirement > 2ug total RNA++

Array Format 384-well

Turnaround Time RNA QC 통과 후 4주 정도 소요(ArrayStar 본사에서 실험 및 분석 진행)

++ RNA prep.을 원하실 경우 담당자와 상의하여 진행이 가능합니다.

Data Analysis
Gene expression, Volcano Plot, Scatter Plot, Clustering 등 다양한 분석을 지원해드립니다.

Differentially Expressed Gene Scatter Plot Volcano Plot
Antibody Array는 하나의 array chip에 여러 개의 antibody를 집적 시켜 antibody-antigen의 상호작용을 

감지하는 실험 방법입니다. 단일 단백질 발현을 확인 할 수 있는 ELISA나 western blot 실험 방법과는 달리, 

적은 시료량으로 수십, 수백 개의 단백질 발현을 한번에 확인 할 수 있으며, 다양한 샘플(serum, plasma, cell, 

tissue lysates, culture media)에서 다양한 cell signaling pathway 또는 biological process와 관련된 

단백질 발현을 스크리닝을 하실 수 있습니다.

PCR-Array

ANTIBODY 
ARRAY

ArrayStar PCR-Array Service Process

RNA QC Fluorescence Labeling Hybridization, 
Scanning

Data Analysis Report
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Full Moon BioSystems Antibody Array
High-throughput ELISA 기반의 antibody array는 수백 개의 단백질 발현을 한번의 실험으로 확인할 

수 있습니다. 최대 1,358개의 단백질 발현을 screening할 수 있으며, site-specific & phospho-

specific antibody array를 통해 phosphorylation을 profiling할 수 있습니다. 40개의 signaling 

pathway focused array를 통해 연구자에게 맞는 실험을 진행해드립니다.

Service Info.

Number of Antibodies 42~1358 antibodies

Array Design Principle Label-based

Detection Method Fluorescence 

Data Type Semi-quantitative

Spot Replicate 2~6 Replicates 

Full Moon BioSystems Antibody Array Workflow

Antibody Array Service Process

Protein Extraction QC with BCA Antibody Array Data Analysis Report

Product List++ (Number of Antibodies)

PROTEIN PROFILING

•Apoptosis (73)

•Cancer BioMarker (247)

•Cell Cycle (60)

•Cytokine Profiling (310)

•Explorer (656)

•Kinase (276)

•MAPK Signaling (63)

•Signal Transduction (165)

•Signaling Explorer (1358)

Phospho Explorer Array (1318)

•Protein phosphorylation profiling

•1,318 site-specific and phospho-specific

Cytokine Profiling Array (310)

•310 cytokine related antibodies

Signaling Explorer Array (1358)

•Covering 20 cell signaling pathways

•1,358 antibodies

Cell Signaling Phospho Array (304)

•16 cell signaling pathways

•304 site-specific and phospho-specific

•AKT Pathway (137)

•AKT/PKB Signaling (216)

•AMPK Signaling (174)

•Apoptosis (247)

•Cancer Signaling (269)

•Cancer/Apoptosis (155)

•Cell Cycle Control (238)

•Cell Cycle Phospho (76)

•Cell Signaling (304)

•CREB (174)

•Cytoskeleton (41)

•EGF Pathway (214)

•ErbB/HER Signaling (239)

•Erk Signaling (227)

•GPCR Signaling (193)

•IGF-IR Signaling (245)

•Insulin Receptor (219)

•Jak/Stat Pathway (42)

•Jak/Stat II (202)

•MAPK Pathway (185)

•mTOR (138)

•Neuroscience (167)

•NF-kB Signaling (215)

•p53 Signaling (196)

•Phospho Explorer (1318)

•T-Cell Receptor (188)

•TGF-beta Signaling (176)

•Tyrosine Kinase Adaptor (98)

•Tyrosine (228)

•VEGF Pathway (185)

•Wnt Signaling (227)

PHOSPHORYLATION PROFILING

+ Biotin

1. Protein sample 
  preparation
  (cells, tissues, serum 
  or plasma)

3. Incubation of
   biotinylated
   protein sample with
   antibody array

2. Biotinylation of 
   protein sample

4. Detection by
   dye-labeled streptavidin

Data Analysis (28 page 참조)

ExDEGA Report(protein expression), GO, Pathway, Clustering, Network 등의 다양한 분석을 지원해 드립니다. 

Antibody Array

++ 전체 Product List와 각 제품별 세부사항은 Full Moon BioSystems 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다. (https://www.fullmoonbio.com/products/antibody-array/)
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RayBiotech Antibody Array
다양한 biological process(apoptosis, inflammation, angiogenesis, immune response, 

migration 등)와 관련된 단백질 발현을 한번의 array로 profiling할 수 있습니다. 기존의 sandwich-

based ELISA 기법을 이용한 Quantibody를 통해 단백질 발현을 정량화할 수 있으며, Glycobiology 

Array를 통해 다양한 disease process에 관여하는 glycan과 glycan-protein interaction을 

확인하여 glycosylation을 profiling할 수 있습니다.

Antibody Array Service Process

Protein Extraction QC with BCA Antibody Array Data Analysis Report

RayBiotech Antibody Array Workflow

 L-Series

G-Series

BIOTNYLATING
SAMPLE

INCUBATION WITH
LABELED-STREPTAVIDIN RESULTS

ARRAY SUPPORT INCUBATION WITH
BIOTIN-LABELED
SAMPLES

1

4 5

ANTIBODY
ARRAY SUPPORT

SAMPLE
INCUBATION

INCUBATION WITH
LABELED-STREPTAVIDIN

BIOTINYLATED
ANTIBODY COCKTAIL
INCUBATION

1 2 3 4

GLASS SLIDE1 2 3 4SAMPLE
INCUBATION

INCUBATION WITH
LABELED-STREPTAVIDIN

BIOTINYLATED
ANTIBODY COCKTAIL
INCUBATION

2 3

Quantibody

Data Analysis (28 page 참조)

ExDEGA Report(protein expression), GO, Pathway, Clustering, Network 등의 다양한 분석을 지원해 드립니다. Quantibody의 경우 

RayBiotech의 analysis tool 포맷으로 제공 합니다.

Service Info.

L-Series G-Series Qunatibody

Species H, M, R++ H, M, R, B, C, D, E, G, O, P++ H, M, R, B, C, D, E, G, O, P++

Number of Antibodies 90 - 2000 7 - 1000 7 - 1000

Array Design Principle Label-based Sandwich-based Sandwich-based

Detection Methods Fluorescent Fluorescent Fluorescent

Data Type Semi-quantitative Semi-quantitative Quantitative

Spot Replicate Duplicate Duplicate / Quadruplicate Quadruplicate

Glycan Arrays Glycome Arrays Lectin Arrays

Immobilized Molecule Sugar Moieties (Glycans) Antibodies Lectins

Species Not species specific H, M, R++ Not species specific

Spot Replicate Triplicate / Quadruplicate Duplicate Duplicate

Detection Method Fluorescent Fluorescent Fluorescent

Number of Targets 100 or 300 up to 1000 70 or 95

++Human | Mouse | Rat | Bovine | Canine | Dolphin | Equine | Gallus | Ovine | Porcine

++ 전체 Product List와 각 제품별 세부사항은 RayBiotech 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다. (https://www.raybiotech.com/antibody-array)

Product List++ (Number of Antibodies)

L-Series

•Human L2000 (2000)

•Human L1000 (1000)

•Human L507 (507)

•Human L3 (500)

•Human L4 (500)

•Human L493 (493)

•Human L182 (182)

•Mouse L2 (500)

•Mouse L308 (308)

•Rat L90 (90)

Glycobiology Arrays

•Glycan Array 100

•Glycan Array 300
•Lectin Array 70

•Lectin Array 95

•Human Glycosylation Array 1000

•Human Glycosylation Array 493

•Human Glycosylation Array 507

G-Series

•Acute Kidney Injury (7-20)

•Angiogenesis (10-1000)

•Apoptosis (43)

•Chemokine (25-40)

•Cytokine (19-274)

•Growth Factor (40-41)

•Inflammation (10-40)

•Obesity (40-62)

•Receptor (40)

•RTK Phosphorylation (71)

•Stem Cell (15)

•Th1/Th2/Th17 (34)

Quantibody

•Adhesion Molecule (17)

•Angiogenesis (10-1000)

•Bone Metabolism (10-41)

•Cancer Biomarker (5-18)

•Chemokine (25-40)

•Cytokine (10-600)

•Growth Factor (40)

•IGF Signaling (10)

•IL-1 Family (11)

•Immune Response (40)

•Inflammation (10-40)

•Interleukin (10-30)

•Isotyping (7-8)

•MMP (10)

•Obesity (10-40)

•Ophthalmic (40)

•Periodontal Disease (20)

•Receptor (40)

•Th1/Th2/Th17 (10-20)

Antibody Array



Antibody Array Data Analysis
Protein Expression 분석 (ExDEGA) Clustering 분석 (MeV)

Pathway 분석 (KEGG)

GO Network 분석 (ClueGO) Quantibody Report

Gene Ontology 분석 (QuickGO) Protein-Protein Interaction 분석 (String)

이바이오젠이 확보하고 있는 TRE(Transcriptional Response Element)와 reporter 시스템을 이용하여 

시간대별로 세포내 전사인자(transcription factor)의 활성을 측정하고 전사인자 네트워크 분석을 통해 질환 

또는 약물의 작용점 분석을 수행해 드립니다. 특히 당사에서 보유하고 있는 다양한 종류의 세포들을 이용할 

경우 연구 물질만 제공하고 실험 조건을 논의하면 편리하고 신속하게 서비스가 진행됩니다.

Antibody Array

TRANSCRIPTION 
REPORTER 
ARRAY

28



3130

Transcription Reporter Array(TRA)

Transcription Reporter Array는 cell-based array로 살아있는 cell에서 transcription factor의 

활성을 실시간으로 측정하고, 분석 소프트웨어를 사용하여 질병 및 약물의 작용점을 screening할 수 

있는 분석법입니다. Lentivirus reporter vector를 이용하여 다양한 세포에서 transcription factor 

활성을 분석할 수 있으며, 형광 및 발광의 dual reporter system을 이용하여 활성을 측정합니다. 

실시간으로 10일까지 transcription factor 발현 측정이 가능합니다.

Transcription Reporter Array Service Process

Condition Test TRE Transduction Culture & 
Treatment

Data Analysis Report

++ 업데이트 된 전체 리스트는 이바이오젠 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다.

Immunology TRE List++

Cat. No. TRE No. TF  
Name Description

Reference  
(PMID) 

R-TA101600 TA101600 AP1 Jun proto-oncogene 24633305

R-TA102701 TA102701 ATF2 Activating transcription factor 2 24413736

R-TA102702 TA102702 ATF3 Activating transcription factor 3 21035756

R-TB100100 TB100100 BACH2 BTB and CNC homology 1 basic leucine zipper transcription factor 2 24413736

R-TC102300 TC102300 CEBPA CCAAT-enhancer binding protein alpha 24413736

R-TC102300 TC102300 CEBPB CCAAT-enhancer binding protein beta 24413736

R-TC102900 TC102900 CHOP DNA-damage-inducible transcript 3 24413736

R-TC103700 TC103700 CMYC V-myc myelocytomatosis viral oncogene homolog 24413736

R-TC104000 TC104000 CREB Cyclic AMP-responsive element-binding protein 1 24413736

R-TC104002 TC104002 CREB3 cAMP responsive element binding protein 3 24413736

Cancer TRE List++

++ 업데이트 된 전체 리스트는 이바이오젠 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다.

Cat. No. TRE No. TF  
Name Description

Reference  
(PMID) 

R-TA101600 TA101600 AP1 Jun proto-oncogene 28818916

R-TC103700 TC103700 CMYC V-myc myelocytomatosis viral oncogene homolog 28818916

R-TC104001 TC104001 CREB1 Cyclic AMP-responsive element-binding protein 1 28818916

R-TE100102 TE100102 E2F1 E2F transcription factor 1 28818916

R-TE101000 TE101000 ELK1 ELK1 member of ETS oncogene family 28818916

R-TG100400 TG100400 GATA GATA binding protein 1 28818916

R-TH100800 TH100800 HIF1
Hypoxia inducible factor 1 alpha subunit basic helix-loop-helix transcription 
factor

28818916

R-TH102000 TH102000 HSE Hydroxysteroid dehydrogenase 6 homolog 28818916

R-TI100600 TI100600 IRF1 Interferon regulatory factor 1 28818916

R-TN101401 TN101401 NFKB1 Nuclear factor NF-kappa-B p105 subunit 28818916

Brain Disease TRE List++

++ 업데이트 된 전체 리스트는 이바이오젠 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다.

Cat. No. TRE No. TF  
Name Description

Reference  
(PMID) 

R-TA101800 TA101800 AR Androgen Receptor signaling 18560135

R-TA102203 TA102203 ARNTL Aryl hydrocarbon receptor nuclear translocator-like 19912323

R-TA102300 TA102300 ARX Aristaless related homeobox 17490853

R-TA102400 TA102400 ASCL1 Achaete-scute complex homolog-1 20097173

R-TA102702 TA102702 ATF3 Activating transcription factor 3 20211142

R-TA102703 TA102703 ATF4 Activating transcription factor 4 23392669

R-TA102705 TA102705 ATF6 Activating transcription factor 6 11551913

R-TB101001 TB101001 BCL11B B-cell CLL-lymphoma leukemia 11B 18595722

R-TB101700 TB101700 BPTF Bromodomain PHD finger transcription factor 9792236

R-TC102300 TC102300 CEBPB CCAAT-enhancer binding protein beta 12391607

Transcription Reporter Array

Service Info.

Species Human

Cell Type Cell line(이바이오젠 cell line++ / 고객 제공 cell line)

Reporter System Lentivirus reporter vector

Detection Fluorescence (GFP) / Luminescence (Luciferase)

Measurement Period (Time Interval) 1~10 days (1 day)

++ 이바이오젠 cell line list는 34 page 또는 이바이오젠 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다.
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Transcription Reporter Array Service Workflow

Lentivirus Transduction

Target Treatment

TF Binding Element TA Promoter FLUC Encoding

F

F

+ Substrate

Reports TF Activity

전사인자 활성 측정
Detect up to 10 days

Cell Seeding

Target Treat

Data Analysis
TRA Report, iBTNET Report, Network, Heatmap 등의 다양한 분석을 지원해 드립니다.

iBTNET: boosted tree based gene regulatory network inference algorithm using time-course measurement data

이바이오젠 에서는 고객 맞춤형 세포배양 서비스를 제공해 드리고, total RNA extraction 또한 수행해 드리고 

있습니다. 상담을 통해 원하시는 cell line, 원하시는 condition으로 실험 목적과 조건에 맞추어 세포배양이 

가능하며, 해당 샘플을 가지고 gDNA, RNA, protein prep 중에 선택하실 수 있습니다. 샘플 prep에 대한 QC 

report를 제공해 드리고 이바이오젠의 RNA-Seq, microarray, antibody array, transcription reporter 

array 등의 실험과 연계하여 진행 가능합니다. 이 외에도 cell, tissue, blood, plant 등 전처리가 까다로운 

시료를 받아 후속 실험을 진행할 수 있도록 RNA 분리를 수행해 드립니다.

CELL  
CULTURE &  
RNA 
PREPARATION

Transcription Reporter Array

Transcription Reporter Array(TRA)
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Cell Culture Service RNA Preparation Service

RNA QC

Cell Culture Service Process 

Discussion for  
Cell Culture

Cell Line Selection Cell Culture & 
Treatment

Sample Prep. Analysis  
(NGS, qRT-PCR, etc.)

Report

이바이오젠이 보유하고 있는 cell line 중에서 원하시는 condition으로 연구자의 실험 목적과 조건을 

고려하여 배양합니다. 실험 목적에 따라 선택하신 genomic DNA, protein, total RNA extraction과 

QC report를 제공해드리며 이바이오젠의 분석 서비스(RNA-seq, Microarray, Transcription 

Reporter Array 등)와 연계하여 진행 가능합니다. 

전처리가 까다로운 여러 type의 시료를 받아 gDNA / total RNA extraction을 수행해 드립니다. 실험을 

진행할 수 있는 적합한 DNA / RNA 형태인지를 확인하기 위해 NanoDrop, Qubit, Bioanalyzer 

장비를 통해 RNA QC를 진행하고 있으며, RNA QC 결과를 제공해드리고 있습니다. 이바이오젠에서 

제공하는 후속 실험을 신속하게 진행하실 수 있습니다.

++ 업데이트 된 전체 리스트는 이바이오젠 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다.

++ Human | Mouse

EBIOGEN Cell Line List++ 

Category Name (Species)++

Colorectal adenocarcinoma HT-29 (H)

B acute lymphoblastic leukemia A4 (H)

Bladder carcinoma T24 (H)

Bladder carcinoma 5637 (H)

Bladder carcinoma TCCSUP (H)

Cervix epitheloid carcinoma HeLa (H)

Embryonal carcinoma NT2 (H)

Embryonic Stem Cell H1 (H)

Glioblastoma astrocytoma U373 (H)

Glioblastoma astrocytoma U251 (H)

Hepatocellular carcinoma Huh-7 (H)

Hippocampal neuronal cell HT22 (M)

Human kidney proximal tubular cell line HK-2 (H)

Hybrid Neuronal Cell N18D3 (H)

Kidney; clear cell carcinoma Caki-2 (H)

Kidney; derived from metastatic site: pleural effusion ACHN (H)

Kidney; derived from metastatic site: skin Caki-1 (H)

Lung adenocarcinoma PC14PE6 (H)

Lung cancer cell H460 (H)

Lung cancer cell A549 (H)

++ 이 외 sample type 별 문의는 전화/이메일 상담을 이용해주시기 바랍니다.

Sample Type & Application++

Sample Type Prep. Method EBIOGEN Experiment

Cell Trizol

Total RNA-Seq, mRNA-Seq, QuantSeq, Ampli-Seq

Microarray

qRT-PCR

Tissue Trizol

Total RNA-Seq, mRNA-Seq, QuantSeq, Ampli-Seq

Microarray

qRT-PCR

Serum/Plasma Qiagen, miRNeasy Serum/Plasma Kit

miRNA-Seq

miRNA Array

miRNA qRT-PCR

Bacteria Trizol

Bacteria-Seq

Microarray

qRT-PCR

FFPE Qiagen, RNeasy FFPE Kit QuantSeq, Ampli-Seq

Plant Trizol

Total RNA-Seq, mRNA-Seq, QuantSeq

Microarray

qRT-PCR

Yeast Trizol

Total RNA-Seq, mRNA-Seq, QuantSeq

qRT-PCR

miRNA-Seq, Ampli-Seq (*상담요망)

Whole Blood PAXgene Blood RNA Tube

Total RNA-Seq, mRNA-Seq, QuantSeq, Ampli-Seq

Microarray

qRT-PCR

RNA Prep Service Process

RNA Isolation RNA Purification  RNA QC  
(NanoDrop/Qubit/Bioanalyzer)

Report

Cell Culture & RNA Preparation Cell Culture & RNA Preparation 
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OptiSpot™ Microarrayer
다양한 종류의 바이오 물질을 마이크로 크기로 기판에 균일하게 분주 배열하여 바이오칩을 제조하는 

piezo 방식의 non-contact microarrayer입니다. 노즐부위에 기판의 형태를 확인할 수 있는 

카메라가 장착되어 있어 연구자가 원하는 spot 위치를 미리 설정한 후 정확한 위치에 시료를 분주할 

수 있고 워크스테이션 위에 18개까지 슬라이드(25mm x 75mm)를 올릴 수 있습니다. OptiSpotTM 

microarrayer를 이용해 고품질의 DNA칩, 단백질칩, 세포칩 등의 바이오칩을 제작할 수 있습니다. 

Product Features
•Piezo 방식의 non-contact microarrayer

•Nozzle부위에 카메라 장착으로 기판 패턴 인식

•1개의 nozzle 구성, 여러개의 nozzle을 쉽게 교체가능

•25mm x 75mm 크기의 슬라이드를 18개까지 장착

•Drop volume range : 10–60 nl 또는 5–60 nl

•Drop viscosity range : 1–200 mPas 또는 0.5–500 mPas

시스템 구성

•마이크로어레이 워크스테이션

•Dispenser, nozzle 모듈

•Optical microscope 모듈

•X-Y-Z 축 제어 및 마이크로어레이 소프트웨어

•PipeJet pipes

•노트북

Products
OptiSpot™ Microarrayer

DynaSig™ Transcription Reporter

SABIA(Solution for Automatic Bio-Image Analysis)

ExDEGA(Excel based Differentially Expressed Gene Analysis)

Global Partners’ Products
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DynaSig™ Transcription Reporter
본 제품은 lentivirus를 이용하여 세포내로 TRE(Transcriptional Response Element)를 도입시켜 

transcription factor의 세포내 활성을 형광 및 발광으로 분석할 수 있는 제품입니다. 분열 세포를 

비롯하여 비분열 세포, stem cell 등에도 적용 가능하고 별도의 transduction agent 구매없이 

transduction 을 수행할 수 있으며, 일시적 발현 실험(transient experiment) 및 stable cell line 

구축도 가능합니다. 형광 측정을 통해 living cell에서 실시간으로 transcription factor의 활성을 

확인할 수 있고 시간대별로 측정하여 전사인자 네트워크 분석에도 활용할 수 있는 제품입니다.

Product Features
•발광, 형광의 이중 리포터 시스템

•랜티바이러스를 이용하여 다양한 세포에서 전사인자 활성 분석 가능

•실시간으로 10일까지 전사인자 발현측정이 가능

•Time-course 측정을 통한 네트워크 분석툴을 이용 가능. Ex) iBTNET

pUC ORI

ORI

SV40 Ori

SV40 EEL poly(A)s

3’dLTR

WPRE
FLuc

T2A

dscGFP

CMV

cPPT

HIV LTRRSV Promoter

AmpR

2-4 TF binding
element
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ORI

SV40 Ori

SV40 EEL poly(A)s

3’dLTR

WPRE
FLuc

T2A

dscGFP

CMV

cPPT

HIV LTRRSV Promoter

AmpR

2-4 TF binding
element

pUC ORI

ORI

SV40 Ori

SV40 EEL poly(A)s

3’dLTR

WPRE
FLuc

T2A

dscGFP

CMV

cPPT

HIV LTRRSV Promoter

AmpR

2-4 TF binding
element

2. Lentivirus package 제작 3. 세포 내 virus infection1. TF binding element + 발광/형광 reporter system

Cat. No. TRE No.
TF  

Name
Description

Reference  
(PMID) 

R-TA101600 TA101600 AP1 Jun proto-oncogene 24633305

R-TA102701 TA102701 ATF2 Activating transcription factor 2 24413736

R-TA102702 TA102702 ATF3 Activating transcription factor 3 21035756

R-TB100100 TB100100 BACH2 BTB and CNC homology 1 basic leucine zipper transcription factor 2 24413736

R-TC102300 TC102300 CEBPA CCAAT-enhancer binding protein alpha 24413736

R-TC102300 TC102300 CEBPB CCAAT-enhancer binding protein beta 24413736

R-TC102900 TC102900 CHOP DNA-damage-inducible transcript 3 24413736

R-TC103700 TC103700 CMYC V-myc myelocytomatosis viral oncogene homolog 24413736

R-TC104000 TC104000 CREB Cyclic AMP-responsive element-binding protein 1 24413736

R-TC104002 TC104002 CREB3 cAMP responsive element binding protein 3 24413736

DynaSig™ Transcription Reporter, Immunology Set (Cat. No. K-IM1001)

Immunology TRE List++

본 제품은 면역과 관련성이 있는 transcription factor에 대한 TRE(Transcription Response Element)를 선별해 놓은 제품으로 lentivirus를 

이용하여 세포 내로 면역 관련 TRE를 도입시켜 transcription factor의 세포내 활성을 형광 및 발광으로 분석할 수 있는 제품입니다.

DynaSig™ Transcription Reporter, Cancer Set (Cat. No. K-CA1001)

Cancer TRE List++

본 제품은 암연구와 관련성이 있는 transcription factor에 대한 TRE(Transcription Response Element)를 선별해 놓은 제품으로 

lentivirus를 이용하여 세포 내로 암 관련 TRE를 도입시켜 transcription factor의 세포내 활성을 형광 및 발광으로 분석할 수 있는 

제품입니다.

DynaSig™ Transcription Reporter, Brain Disease Set (Cat. No. K-BD1001)

Brain Disease TRE List++

본 제품은 뇌질환과 관련성이 있는 transcription factor에 대한 TRE(Transcription Response Element)를 선별해 놓은 제품으로 

lentivirus를 이용하여 세포 내로 뇌질환 관련 TRE를 도입시켜 transcription factor의 세포내 활성을 형광 및 발광으로 분석할 수 있는 

제품입니다.

Cat. No. TRE No.
TF  

Name
Description

Reference  
(PMID) 

R-TA101600 TA101600 AP1 Jun proto-oncogene 28818916

R-TC103700 TC103700 CMYC V-myc myelocytomatosis viral oncogene homolog 28818916

R-TC104001 TC104001 CREB1 Cyclic AMP-responsive element-binding protein 1 28818916

R-TE100102 TE100102 E2F1 E2F transcription factor 1 28818916

R-TE101000 TE101000 ELK1 ELK1 member of ETS oncogene family 28818916

R-TG100400 TG100400 GATA GATA binding protein 1 28818916

R-TH100800 TH100800 HIF1
Hypoxia inducible factor 1 alpha subunit basic helix-loop-helix transcription 
factor

28818916

R-TH102000 TH102000 HSE Hydroxysteroid dehydrogenase 6 homolog 28818916

R-TI100600 TI100600 IRF1 Interferon regulatory factor 1 28818916

R-TN101401 TN101401 NFKB1 Nuclear factor NF-kappa-B p105 subunit 28818916

Cat. No. TRE No.
TF  

Name
Description

Reference  
(PMID) 

R-TA101800 TA101800 AR Androgen Receptor signaling 18560135

R-TA102203 TA102203 ARNTL Aryl hydrocarbon receptor nuclear translocator-like 19912323

R-TA102300 TA102300 ARX Aristaless related homeobox 17490853

R-TA102400 TA102400 ASCL1 Achaete-scute complex homolog-1 20097173

R-TA102702 TA102702 ATF3 Activating transcription factor 3 20211142

R-TA102703 TA102703 ATF4 Activating transcription factor 4 23392669

R-TA102705 TA102705 ATF6 Activating transcription factor 6 11551913

R-TB101001 TB101001 BCL11B B-cell CLL-lymphoma leukemia 11B 18595722

R-TB101700 TB101700 BPTF Bromodomain PHD finger transcription factor 9792236

R-TC102300 TC102300 CEBPB CCAAT-enhancer binding protein beta 12391607

++ 업데이트 된 전체 리스트는 이바이오젠 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다.

++ 업데이트 된 전체 리스트는 이바이오젠 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다.

++ 업데이트 된 전체 리스트는 이바이오젠 홈페이지를 통해 확인하실 수 있습니다.
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SABIA(Solution for Automatic Bio-Image Analysis)

SABIA 소프트웨어는 현미경으로부터 얻은 다양한 종류의 세포 및 조직 이미지를 신속하고 정확하게 

분석하여 연구자의 주관적인 계산 오류를 최소화 해주고 분석 시간을 대폭 줄여주는 획기적인 

소프트웨어입니다. 세포 배양시 객관적인 배양율을 계산해 주고 셀 카운트가 필요하거나 이미지 분석을 

다양하게 해야 할 경우 SABIA가 쉽게 해결해 드립니다.

Product Features
•세포배양율 실시간 자동계산

•세포수(Cell Count) 계산 및 염색 부위 수 계산

•조직 섬유화 진행율 자동계산

•세포/조직 특정 영역의 면적 및 길이 계산

•Color Intensity 측정

•Color 차이를 통한 다양한 분석 응용

Computer Specification
•OS Window 7 이상

•CPU Dual-core 이상, RAM 4G 이상(8G 이상 권장)

•그래픽 해상도 1600 X 900 이상

SABIA Software Download & User Guide

SABIA Main Screenshot 

•�㈜이바이오젠 홈페이지에서 SABIA software와 사용법을 다운 받아 15일간 무료로 사용할 수 있고, 홈페이지를 통해 또는 당사로 연락하여 

주문해 주시면 1년간 사용할 수 있는 1 year license software를 구매할 수 있습니다.

•Software Web Page: www.e-biogen.com

•제품문의 : 전화: 02-3141-0791    이메일: service@e-biogen.com

•SABIA Software 1 Year License (Cat. No. SA365) 구입 가격 : 55만원(부가세포함) / 1 year for 1 user

Image Analysis – Tissue Ratio Image Analysis – Length & Area

Cell Confluency Cell Count
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ExDEGA(Excel based Differentially Expressed Gene Analysis)

ExDEGA 분석툴은 연구자들이 엑셀 기반으로 RNA-Seq 또는 Microarray 데이터를 보다 쉽게 

직관적으로 다룰 수 있도록 사용자 편의를 최대한 반영한 분석툴입니다. ExDEGA 분석툴은 사용자들의 

요구사항을 지속적으로 반영하여 엑셀사용에 익숙하지 못한 연구자들도 쉽게 사용이 가능하도록 

계속 업데이트될 예정입니다. 참고로 ExDEGA 분석툴은 이바이오젠에서 제공하는 RNA-Seq 및 

Microarray 데이터(엑셀 파일)에서만 사용하실 수 있습니다.

Product Features
•Gene Category 분석 및 사용자 맞춤형 GO 분석

•샘플 비교그룹 별 Significant data Analysis

•Significant gene 대상 GO 그래프 및 gene filtering

•Scatter Plot 작성 및 gene marking

•Volcano Plot 작성 및 gene marking

•Venn Diagram 분석 및 해당 영역 gene filtering

•KEGG Mapper-Search & Color Pathway Support

•MeV Clustering Heatmap Support

•Selected genes 발현 패턴 그래프 작성

•Powerful Gene Search

Free ExDEGA Download & User Guide
•�ExDEGA를 체험하고자 할 경우, ㈜이바이오젠 홈페이지에서 설치프로그램과 mRNA-Seq Sample Data를 다운로드 받으시면 체험해 

보실 수 있습니다.

•�본 분석툴은 당사에서 제공하는 데이터분석 결과를 제공할 시 무상으로 제공하고 있으며 본인의 데이터를 ExDEGA 양식으로 변환을 원할 

경우 (주)이바이오젠으로 문의해 주시면 담당자가 안내해드립니다.

•Software Web Page: www.e-biogen.com

•제품문의 : 전화: 02-3141-0791    이메일: service@e-biogen.com

ExDEGA Main Screenshot 

Scatter Plot / Volcano Plot Selected Gene Plot

MeV Clustering Heatmap Support KEEG Pathway Support

Gene Category Chart

Venn Diagram 

Computer Specification
•OS Windows 7 이상

•CPU Dual-core 이상, RAM 4G 이상(8G 이상 권장)

•�MS Office Excel 2007/2010/2013/2016 에서 사용가능, 

MS Office 365 Excel은 사용불가
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Global Partners’ Products

Lexogen GmbH

Lexogen은 독자적인 RNA expression profiling 기술을 보유한 회사로 

complete transcriptome 분석을 지원하고 있습니다.

주요 제품으로는 Whole Transcriptome Library Prep Kit, Expression 

Profiling Library Prep Kit (QuantSeq 3’ mRNA-seq library prep kit) 등 

다양한 종류의 library prep kit를 판매합니다.

OPS Diagnostics LLC.   

OPS Diagnostics는 생물학 분야와 관련된 제품을 개발 및 판매하는 회사로, 

과학자들의 요구에 대한 솔루션을 제공하기 위해 노력합니다.

주요 제품으로는 Molecular Biology Kits, Freeze Drying Reagent, 학생 대상 

교육용 실험 키트 등이 있습니다.

Arraystar Inc.   

Arraystar는 lncRNAs, circular RNAs, microRNAs, tRNAs, tRFs, tiRNAs, 

snoRNAs 등에 대한 연구원의 이해를 돕기 위해 노력하고 있습니다.

주요 제품으로는 여러 non-coding  RNAs (ncRNAs )의 연구를 위한 

Microarray, NGS, PCR-array 등의 다양한 제품과 서비스를 제공합니다.

GenTegra LLC.    

Gentegra는 freezer에 의존하고 있는 중요한 시료를 보호하기 위한 제품을 판매 

하고 있습니다.

주요 제품으로는 Nucleic Acid Stabilization Products이며, DNA 또는 RNA를 

오랜 기간 변함없이 보관하고자 할 경우와 실온에서 배달을 해야 할 경우에 꼭 

필요한 솔루션이고 보관 후 PCR, NGS 등 다양한 실험에 적용할 수 있습니다.

Full Moon BioSystems Inc.      

Full Moon BioSystems는 proteomic research 분야의 제품을 중점적으로 

개발하고 있습니다.

주요 제품으로는 Antibody array 실험을 위한 Assay kit 및 Antibody chip, 

다양한 종류의 antibody를 판매합니다.

Rosetta Exosome Inc.       

Rosetta Exosome은 exosomes 또는 extracellular vesicles(Evs)를 초원심분리 

과정없이 간편하게 분리할 수 있는 Exosome Isolation Kits를 연구자들에게 

공급하고 있습니다.

주요 제품으로는 ExoLutEⓇ Conditioned Medium Kit, ExoLutEⓇ Urine Kit, 
ExoLutEⓇ Plasma & Serum Kit이며, 높은 신뢰성과 재현성을 확인할 수 있습니다.

GenoSensor Corporation       

Genosensor는 생명공학 응용분야에 대한 제품 및 서비스를 개발함으로써 

human healthcare 향상을 목표로 하는 게놈 기술 회사입니다.

주요 제품으로는 microRNA Expression을 연구할 수 있는 qRT-PCR 시약 및 

miRNA primer, 교육 실습용 DNA isolation 및 PCR 관련 제품들을 취급하고 

있습니다.

PeproTech Inc.          

PeproTech는 고품질의 저렴한 cytokine product를 개발하고 판매하는 

회사입니다.

주요 제품으로는 Recombinant Proteins, Antibodies, Standard ELISA 

Development Kit, Mini ELISA Development Kit 등이 있습니다.

BioFluidix GmbH          

Biofluidix는 pico단위에서 micro단위의 소량의 액체를 기판에 분주할 수 있는 

비접촉식 microarrayer를 제조 판매하는 회사입니다.

주요 제품으로는 비접촉식 microarrayer, Nanodispenser kit, TopSpot 기기, 

바이오센서 및 BioSpot 장비 등을 취급하고 있습니다.

Ambrothia LLC.  

암브로티아는 세포배양 배지를 제조하고 판매하는 회사로, 세계 최초 특허 출원된 

배지 과립 기술과 원터치 스틱 포장으로 연구자들의 시간과 건강, 연구비를 

지켜줍니다.

주요 제품으로는 LB Broth, Bacteriological Agar, MRS Broth이며, 고밀도 

차광/방습/밀봉 포장재 사용으로 출고시와 동일한 품질을 유지합니다.

LabNEXT     

LabNEXT는 Microarrayer 장비를 제조, 판매하는 회사로 Pin 방식의 Compact 
Microarrayer 시스템을 갖추고 있습니다.

주요 제품으로는 Microarrayer 장비 및 부품, Ceramic Pin, Steel Pin을 

판매하고 있으며 특히 Ceramic Pin은 Steel Pin에 비해 오랫동안 사용이 

가능하고, 균일한 spot의 Microarray를 제작할 수 있는 장점을 갖고 있습니다.

MediFab       

㈜메디팹은 개인 맞춤형 조직 및 장기 재생이 가능한 다양한 종류의 바이오잉크와 

치료제를 개발하고 있는 기업입니다.

주요 제품으로는 3차원 세포배양 Kit인 3D culture system을 판매하고 있습니다.

RIMADIAG  

PRIMADIAG는 로봇공학, 컴퓨터공학 및 생물학 분야와 관련된 엔지니어링 

컨설팅 회사입니다.

주요 제품으로는 다양한 생물학 및 분자생물학 protocol의 자동화를 위한 소형 

로봇 platform을 개발하고 있습니다.
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